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AI赋能药物研发——燕赵生物医药实验室专场对接会

专家介绍

一、叶盛：北京航空航天大学医学科学与工程学院教授

研究领域：结构生物学、AI蛋白质从头设计、重大疾病分子机制与源头药物研发研究方向：重大疾病分子病理机制与早期药物研发，以X射线晶体学、冷冻电镜等结构生物学手段，结合生化、细胞生物学，解析关键致病蛋白三维结构，挖掘药物靶点，开展源头药物前期研发；翻译后修饰的结构与分子机理，研究泛素化、Neddylation类泛素化、生物素化等蛋白质修饰系统，解析修饰酶复合物结构，阐明表观遗传、细胞信号调控机制，挖掘疾病靶点；AI驱动的蛋白质从头设计（智能蛋白质工程），融合计算机、AI生成模型与结构生物学，开展从头人工蛋白质设计、人工蛋白文库构建，定向设计具有特定功能的全新蛋白分子，面向生物医药应用。

二、张亮：中国科学院杭州医学研究所研究员

团队研究领域：AI药物研发与临床转化，信息技术与药物技术交叉，利用AI算法解决核酸药物设计与转化的关键瓶颈。主要研发方向：AI核酸药物设计算法，开发世界领先的AI药物设计算法LinearDesign，基于自然语言处理技术首次探索此前人类未达到的mRNA设计空间，联合优化mRNA稳定性、蛋白翻译效率与结构等可成药性关键特征；药物管线研发与临床转化，覆盖mRNA传染病疫苗、个性化肿瘤疫苗、siRNA/ASO及蛋白替代药物等；ITBT平台开发，例如参与开发新冠病毒溯源分析平台Covseq、开发百度AI 生物计算平台PaddleHelix；核酸分子结构分析与预测算法，利用线性时间RNA结构预测算法及siRNA功效预测图神经网络算法等聚焦RNA序列结构与功能预测。

三、李鑫：中国科学院动物研究所研究员

团队研究领域：研究干细胞如何协调胞内表观遗传修饰、细胞极性、细胞粘附与细胞骨架等动态变化，响应来自不同组织微环境的复杂信号，进而参与调控组织发育、稳态维持、损伤修复及癌症发生与转移，并延伸至衰老干预。

主要研发方向：AI驱动细胞命运解析，基于生物大数据与人工智能算法，揭示细胞内基因表达调控机制与规律，推断细胞命运变化，为解析发育机制、器官稳态维持、疾病早期诊断、治疗与干预提供预测模型；基于人类干细胞及多种模式动物，解析组织再生、衰老与疾病过程中组织微环境对干细胞行为及命运决定的调控机制。

四、荣振：军事医学研究院流行病微生物研究所副研究员
团队研究领域：核酸和免疫检测、仪器开发、人工智能（AI）生物学、酶工程、生物功能标志物发现等领域，通过技术创新形成从试剂到仪器、从技术创新到产品创制、从功能标志物发现到原材料研发的完整产业链。中心立足河北省生物医药产业发展需求，聚焦疾病分子检测技术领域，围绕技术创新、产品研发和产业转化三大方向，重点突破传染病病原体和慢病居家自测、核心原料国产化、慢病分子检测标志物发现等关键技术瓶颈，推动诊断试剂、便携式检测设备等产品的研发与应用，为基层医疗赋能。通过建设成果转化平台，全面提升河北省疾病防控、临床诊疗和公共卫生响应能力，填补疾病快速检测、居家自测、健康监测等领域的技术和产品空白，构建“研发-制造-应用”全链条技术体系，打造京津冀地区生物医药产业新高地，为健康河北建设提供科技支撑和产业保障，助力河北省生物医药产业转型升级和高质量发展。

五、刘翔宇：清华大学药学院副教授

研究领域：G蛋白偶联受体（GPCR）结构生物学、基于结构的药物设计，兼顾膜转运蛋白、蛋白质工具开发，面向重大疾病创新药物的发现。研究方向：疾病相关GPCR的冷冻电镜结构解析与分子机制，解析与炎症、代谢、肥胖、免疫相关GPCR三维结构，重点阐明GPCR-G蛋白特异性识别、偏向性信号传导分子机理； 基于GPCR三维结构的药物分子设计，从蛋白结构出发，开展小分子激动剂、别构调节剂、亚型选择性配体设计优化，解决药物选择性、偏向激活难题，推动候选药物分子开发；GPCR新药筛选新方法与蛋白工具开发，发展蛋白质从头设计、融合蛋白（Click Fusion）等新技术，解决GPCR构象不稳定难题，开发结构研究与药物筛选工具，用于难解析GPCR的结构与配体筛选研究；拓展膜蛋白结构与药物研究，延伸研究药物转运蛋白（如二甲双胍转运蛋白 OCT1）、天然免疫关键蛋白STING的结构机制，为代谢病、肿瘤免疫药物研发提供结构基础。
